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摘  要: 采用 RACE 技术和 TAIL-PCR 相接合, 克隆得到菌寄生真菌纤细齿梗孢的一个丝氨酸-苏

氨酸蛋白激酶基因, 命名为 omk1 (GenBank accesion No. EU479712), 其 cDNA 编码区 1068 bp, 编

码 355 个氨基酸的多肽; omk1 基因编码区包含 2 个内含子, 分别长 57 bp 和 73 bp, 内含子边界符

合 GT-AG 规则。序列比对和分析显示该基因属于 FUS3/KSS1 类 MAPK 基因; RT-PCR 显示该基因

在孢子萌发和菌丝生长阶段均表达。该基因的克隆将为进一步研究该菌识别寄主信号的分子机理

奠定基础。 
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Abstract: As an important signaling molecule, protein kinases participate in signal transduction by phos-

phorylating target substrates, and play important roles in the processes of perceiving environmental stimuli, 

cell differentiation and fungal growth. By using 3′RACE and TAIL-PCR, a protein kinase gene named omk1 

(GenBank accession number: EU479712) was cloned and characterized from mycoparasite fungus Ol-

pitrichum tenellum. The omk1 gene encodes 355 aa and contains two introns (57 bp and 73 bp, respectively). 

Phylogenetic analysis indicated that OMK1 is most similar to other fungal FUS3/KSS1-type MAP kinase 

and has signature sequences characteristic of serine-threonine kinases. RT-PCR analysis showed that the 

gene omk1 transcribed in the phases of both spore germination and hyphal growth. 
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蛋白激酶是生物中普遍存在的一类信号分子 , 

由蛋白激酶和磷酸酶催化的蛋白质可逆磷酸化是细

胞信号转导的基本和重要方式[1]。蛋白激酶包括多

种类型, 其中丝氨酸-苏氨酸类蛋白激酶是最重要的

一类, 又可分为蛋白激酶 A(PKA)、蛋白激酶 C(PKC)

及有丝分裂原活化蛋白激酶 (MAPK)等几种类型 , 

该类蛋白激酶组成了丝状真菌的信号转导网络, 在

真菌感受外界刺激、生长发育与形态建成、孢子产

生与萌发等生命过程中具有重要作用 [2]。近些年

MAPK 信号转导途径受到了广泛关注, 该信号通路

在真核生物中是相当保守的, 通常组成 MAPKKK- 

MAPKK-MAPK 级联放大通路。研究发现在啤酒酵

母(Saccharomyces cerevisiae)中至少有 5 条 MAPK

信号途径, 根据 MAPK 基因的不同将其分为 FUS3、

KSS1、Slt2、Hog1 和 Smk1 信号途径, 其中 FUS3

和 KSS1 在功能上冗余, 有人将这两条途径归为一

类[3]。 

菌寄生是指发生在真菌之间的一种寄生现象 , 

是自然界普遍存在的真菌间的相互作用形式, 菌寄

生真菌依据寄生方式可分为活体菌寄生真菌和死体

菌寄生真菌[4]。深入研究菌寄生真菌和寄主真菌之

间的识别和识别信号的传导对于了解微生物间的互

作 具 有 重 要 理 论 意 义 。 纤 细 齿 梗 孢 (Olpitrichum 

tenellum)是一种接触型活体菌寄生真菌 , 其寄主包

括 轮 枝 镰 孢 (Fusarium verticillioide) 、 链 格 孢

(Alternaria alternata)等十几种真菌, 本实验室研究

发现其分生孢子萌发需要来自寄主细胞壁多糖的刺

激, 并分离得到一种来自轮枝镰孢的凝集素能促进

其孢子萌发[56]。推测凝集素可能作为一种信号配体

与孢子表面受体结合, 引起信号传导, 启动下游萌

发相关基因表达, 产生寄生行为。笔者拟通过对菌

寄生真菌纤细齿梗孢中与信号传导有关的蛋白激酶

基因的克隆和功能分析来对此进行深入探讨。 

1  材料和方法 

1.1  菌株和培养基  
纤细齿梗孢 OL1 菌株由本实验室采用单胞分离

并保存; 在添加轮枝镰孢细胞壁提取物作为营养因

子的 PDA 和 PDB 培养基上培养。 

1.2  酶和生化试剂 
Trizol 购自 Invitrogen 公司,  RT-PCR 试剂盒、

Taq 酶、限制性内切酶及其他工具酶、DEPC、Tris、

IPTG、X-gal、氨苄青霉素、DNA Marker DL2000

等 试 剂 购 自 宝 生 物 (TaKaRa) 公 司 , DNA Marker 

Plus2000 购自全式金公司, 胶回收试剂盒购自上海

生工公司, 质粒提取试剂盒购自 Omega 公司, 其他

化学试剂均为国产分析纯。 

1.3  基因组 DNA 和总 RNA 的提取 
过滤收集 PDB 中培养 34 d 菌丝, 分别采用

CTAB 法和 Trizol 法提取该菌的基因组 DNA 和总

RNA。 

1.4  omk1 基因的克隆 
1.4.1  omk1 基因 3端序列的扩增: 通过 GenBank

下载几种丝状真菌 FUS3/KSS1 类 MAPK 基因, 根据

该类基因的保守区氨基酸序列, 设计 2 条兼并引物

(MK1: gctcygcsathcayaagcc; MK2: ccyttcgaycaytccatgt)。

Trizol 法提取其总 RNA, 采用宝生物 (TaKaRa) 

RT-PCR 试剂盒进行巢式 3RACE。首先以 MK1- 

M13M4 为引物进行第 1 次 PCR, 条件为: 94C 

4 min; 94C 1 min, 47C 1 min, 72C 1.5 min, 30

个循环; 72C 10 min。然后以第 1 轮 PCR 产物为模

板, 以引物 MK2-M13M4 进行第 2 轮 PCR, 反应条

件为: 94C 4 min; 94C 1 min, 47C 1 min, 72C  

1.5 min, 30 个循环; 72C 10 min。回收所得产物进行

测序。 

1.4.2  omk1 基因 5端序列的扩增: 根据获得的 3

端序列设计嵌套引物 , 并参照资料合成随机引物

AD1-AD5
[7], 以该菌基因组 DNA 为模板 , 分别以

AD1-AD5 混合物作为上游引物, 以嵌套特异引物为

下游引物 , 运用  TAIL-PCR 来克隆基因的 5端序

列。TAIL-PCR 第 1 轮循环: 95C 3 min; 95C 1 min, 

63C 1 min, 72C 1.5 min, 5 个循环; 95C 1 min, 

30C1 min, 72C 1.5 min; 95C 1 min, 44C 1 min, 

72C 1.5 min, 3 个循环; 95C 1 min, 63C 1 min, 

72C 1.5 min, 95C 1 min, 63C 1 min, 72C 1.5 min, 

95C 1 min, 44C 1 min, 72C 1.5 min, 12 个循环; 

72C 6 min。第 2、3 轮循环: 95C 1 min, 61C (59C) 

1 min, 72C 1 min; 95C 1 min, 61C (59C) 1 min, 
72C 1 min; 95C 1 min, 44C 1 min, 72C 1 min,  

12 个循环; 72C 6 min。回收所得的特异条带产物

进行测序。 

1.4.3  omk1 全长 DNA 和 cDNA 序列的扩增: 以所

得序列来设计基因特异引物, 分别以基因组 DNA 和

cDNA 为模板来扩增该基因的 DNA 和 cDNA 完整片
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段, 验证拼接所得基因的正确性。PCR 扩增条件为: 

94C 4 min; 94C 1 min, 50C 1 min, 72C 1.5 min, 
30 个循环; 72C 10 min。 

1.5  omk1 同源性比对与预测蛋白的结构及功能

分析 
采用 DNAMAN 软件对基因及其编码蛋白进行

同 源 性 比 对 和 系 统 进 化 树 分 析 ; 采 用 NCBI 的

BLAST 软 件 预 测 蛋 白 的 保 守 结 构 域 ; 采 用

DNAMAN 预测蛋白的二级结构。 

1.6  基因表达分析 
分别分离萌发的孢子和生长的菌丝 , 提取其

RNA, 通过两步法 RT-PCR, 分析其表达情况, 以不 

加 RNA 的作为阴性对照。 

2  结果与分析 

2.1  omk1 基因的克隆 
2.1.1  3cDNA 序列的扩增: Trizol 法提取该菌总

RNA, 采用宝生物 RT-PCR 试剂盒反转录得到其

cDNA, 经巢式 PCR 扩增得到一特异的条带, 见图

1A, 经回收、测序后进行分析, 找到了上、下游引

物、PolyAAA 结构和终止密码子 TAG, 比对发现与

MAPK 基因具有较高的同源性, 证明我们得到了一

蛋白激酶基因的 3端 cDNA 序列。 
 

 

图 1  基因 omk1 PCR 产物的琼脂糖电泳 
Fig. 1  Agarosegel electrophoresis of PCR products 

注: A: 3RACE 产物的琼脂糖凝胶电泳(1: 3RACE 第 1 轮 PCR 产物; 2: 3RACE 第 2 轮 PCR 产物); B: TAIL-PCR 产物的琼脂糖凝胶电

泳(1: 第 1 轮 PCR 产物; 2: 第 2 轮 PCR 产物; 3: 第 3 轮 PCR 产物); C: DNA 克隆的琼脂糖凝胶电泳; D: cDNA 克隆的琼脂糖凝胶电泳 

(M: Marker DL2000 or marker DLplus 2000). 
Note: A: Agarosegel electrophoresis of the 3RACE product (1: Product of the 1st cycle PCR; 2: Product of the 2nd cycle PCR); B: Aga-
rosegel electrophoresis of the TAIL-PCR product (1: The primary PCR product; 2: The secondary PCR product; 3: The tertiary PCR product); 
C,D: Agarosegel electrophoresis of the DNA or cDNA clone (M: Marker DL2000 or marker DLplus 2000). 

 

2.1.2  蛋白激酶基因 omk1 5端序列的克隆: 根据

所得 3端序列设计 5TAIL-PCR 嵌套引物 OMT1、

OMT2 和 OMT3(表 1), 并合成随机引物 AD1-AD5。

经过 3 轮 TAIL-PCR 反应, 得到一特异性条带, 见图

1B, 切胶回收后测序, 经比对后找到了重叠区和蛋

白激酶同源序列, 证明得到了该蛋白激酶基因的 5

端序列。 

2.1.3  基因 omk1 的 DNA 和 cDNA 序列的获得: 为 
 

表 1  PCR 引物 
Table 1  PCR specific primers 

Name Sequence (5→3) 

OMT1 GCGCAAGACCGAAGTCGCAAACCT 

OMT2 GCAGTTTCATCTCGCGCAGTGTAC 

OMT3 CGCAAACAAAACATGGAGTGGTCG 

OMKS GCACCATTTGAGACCATC 

OMKX CCGAATACAAGACAGGGAT 

了证实所得上下游片段来自同一基因, 依据所得序

列设计引物 OMKS 和 OMKX (表 1), 分别以该菌的

基因组 DNA 和 cDNA 为模板来扩增基因 omk1。经

扩增均得到的预期长度的条带(图 1C、1D)。分别切

胶回收两特异条带进行测序, 经比对证明得到了基

因 omk1 自 ATG 到 TAG 的 DNA 和 cDNA 序列, 全

长 ORF 为 1068 bp, 编码 355 个氨基酸残基的多肽; 

自 ATG 到 TAG 的 DNA 全长 1198 bp, 包含 2 个内含

子, 第 1 个内含子自 114 bp 到 170 bp, 长度为 57 bp, 

第 2 个内含子自 747 bp 到 819 bp, 长度 73 bp, 内含

子边界符合 GT-AG 规则。 

2.2  同源性比对与预测蛋白的结构及功能分析 
将所得基因 omk1 的核苷酸及其预测的氨基酸

序列在 GenBank 上进行 BLAST, 发现它们与酵母及

真 菌 中 M A P K 基 因 高 度 同 源 。 图 2 A 为 利 用 
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图 2  OMK1 与真菌 Fus3/Kss1 类蛋白激酶同源性比对及系统进化树分析 
Fig. 2  Amino acids sequence alignment and phylogenetic analysis of OMK1 and the other fungal protein kinases 

注: A: 同源性比对; B: 系统进化分析(fvk1: EU417814, 轮枝镰孢 Fusarium verticillioide; fmk1: AAG01162, 尖镰孢菌 Fusarium ox-
ysporum; pmk1: XP-364720, 稻瘟菌 Magnaporthe grisea; bmp1: AF205375, 灰葡萄孢 Botrytis cinerea; cmk1: AF174649, 瓜类炭疽菌
Colletotrichum lagenarium; tmk1: AAM69918, 深绿木霉 Trichoderma atroviride). 
Note: A: Amino acids sequence alignment; B: Phylogenetic analysis (fvk1: EU417814, Fusarium verticillioide; fmk1: AAG01162, Fusarium 
oxysporum; pmk1: XP-364720, Magnaporthe grisea; bmp1: AF205375, Botrytis cinerea; cmk1: AF174649, Colletotrichum lagenarium; tmk1: 
AAM69918, Trichoderma atrovirides). 
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DNAMAN 上 Multiple sequence alignment 程序与几

种丝状真菌的 FUS3/KSS1 类 MAPK 比对结果。并

进行了 OMK1 与几种丝状真菌蛋白激酶的同源系统

树分析(图 2B)。 

由同源性比对及同源系统树分析可看到, 所得

到的蛋白激酶基因 omk1 的氨基酸序列与丝状真菌

中 FUS3/KSS1 类基因序列高度同源, 同源性均在

90%以上, 同时发现该类蛋白激酶在生物进化过程

中高度保守, 可能对生物完成生长发育等生命过程

具有重要作用。 

2.3  两基因预测蛋白的结构和功能分析 
2.3.1  保守结构域分析: 利用 NCBI 的 BLAST 软件

(http://www.ncbi.nlm.nih.gov/structure/cdd/wrpsb.cgi) 

进行了 omk1 预测蛋白的结构域分析, 结果如图 3 所

示, 发现该蛋白中含 Ser/Thr 蛋白激酶的保守结构域, 

说明该蛋白属于 Ser/Thr 类蛋白激酶。 

2.3.2  二级结构预测: 采用 DNAMAN 相关程序和

网 站 在 线 预 测 该 蛋 白 激 酶 基 因 的 二 级 结 构

(http://npsa-pbil.ibcp.fr/cgi-bin/npsa_automat.pl)预测,

结果如图 4 所示。 

 
 

 

图 3  omk1 预测蛋白的保守结构域 
Fig. 3  Conserved domains on predicted protein of omk1 
gene 

 

 

图 4  omk1 预测蛋白的二级结构 
Fig. 4  Secondary structure prediction protein of omk1 gene 

 
由图 4 可得知 OMK1 基因预测蛋白以 α 螺旋为

主, 占 50.70%, β 折叠(E: extended sheet)仅占 3.10%, 

无规卷曲占 46.20%。 

2.4  基因转录情况分析 
分别对萌发的孢子和生长的菌丝进行该基因的

RT-PCR, 结果发现该基因在萌发的孢子和生长的

菌丝中均表达(图 5), 而不添加 RNA 的对照则没有

相应条带, 表明该基因对菌丝生长和孢子萌发可能

都是必要的, 进一步的功能分析将通过基因的缺失

突变来研究。 

3  讨论 

生物细胞在整个生长发育过程中, 要受到多种

内在因素和外在因素, 如激素、光、温度、水分及

生物因子的影响, 细胞必须能够正确地辨别和接受

各种信息并做出反应, 以便确保其正常的生长和发 

 

图 5  基因 omk1 的转录分析 
Fig. 5  RT-PCR of omk1 
注: 1: 萌发的孢子; 2: 菌丝; 3: 阴性对照; M: Marker DL2000. 

Note: 1: DNA from germinating spore; 2: DNA from mycelium; 3: 
Control; M: Marker DL2000. 
 

育[8]。蛋白激酶是生物体内一类重要的信号分子, 通

过对底物蛋白的磷酸化来参与信号传导, 其中丝氨

酸-苏氨酸类蛋白激酶是最主要的一类, 它们组成了

丝状真菌信号转导网络, 可能对真菌感受光温刺激
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和识别寄主信号等具有重要作用。作者试图从蛋白

激酶基因切入, 来了解菌寄生真菌纤细齿梗孢识别

寄主信号、实现寄生的分子机理。截止到目前, 作者

已克隆得到该菌的 2 个蛋白激酶基因 opk1 (GenBank 

accesion No. EU417815)和 omk1, 分别属于 PKA 类

和 FUS3/KSS1 类 MAPK。本文对 omk1 进行了克隆

研究, 初步分析表明该基因在孢子萌发和菌丝生长

阶段均能表达, 可能对孢子萌发和菌丝生长均具有

重要作用, 与前人研究的植物病原真菌中该类激酶

与识别寄主信号产生附着胞等有关结果相符合。下

一步我们将通过构建基因缺失突变体来探讨其在该

菌识别寄主和完成寄生过程中的作用。 
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稿件书写规范 

专论与综述论文的撰写要点 

专论与综述是本刊重要栏目之一, 主要反映国内外微生物学及相关领域学科研究最新成果和进展, 其

内容要求新颖丰富, 观点明确, 论述恰当, 应包含作者自己的工作内容和见解。因此, 作者在动笔之前必须

明确选题, 一般原则上应选择在理论和实践中具有重要意义的学科专题进行论述。围绕专题所涉及的各个方

面, 在综合分析和评价已有资料基础上提出其演变规律和趋势, 即掌握其内在的精髓, 深入到专题研究的本

质, 论述其发展前景。作者通过回顾、观察和展望, 提出合乎逻辑并具有启迪性的看法和建议。另外, 作者

也可以采用以汇集文献资料为主的写作方法, 辅以注释, 客观而有少量评述, 使读者对该专题的过去、现在

和将来有一个全面、足够的认识。 

需要特别说明的是：在专论与综述中引用的文献应该主要是近 5 年国内外正式发表的研究论文, 引用文

献数量不限。 
 



<<
  /ASCII85EncodePages false
  /AllowTransparency false
  /AutoPositionEPSFiles true
  /AutoRotatePages /None
  /Binding /Left
  /CalGrayProfile (Dot Gain 20%)
  /CalRGBProfile (sRGB IEC61966-2.1)
  /CalCMYKProfile (Japan Color 2001 Coated)
  /sRGBProfile (sRGB IEC61966-2.1)
  /CannotEmbedFontPolicy /Warning
  /CompatibilityLevel 1.4
  /CompressObjects /Tags
  /CompressPages true
  /ConvertImagesToIndexed true
  /PassThroughJPEGImages true
  /CreateJobTicket false
  /DefaultRenderingIntent /Default
  /DetectBlends true
  /DetectCurves 0.0000
  /ColorConversionStrategy /LeaveColorUnchanged
  /DoThumbnails false
  /EmbedAllFonts true
  /EmbedOpenType false
  /ParseICCProfilesInComments true
  /EmbedJobOptions true
  /DSCReportingLevel 0
  /EmitDSCWarnings false
  /EndPage -1
  /ImageMemory 1048576
  /LockDistillerParams false
  /MaxSubsetPct 100
  /Optimize false
  /OPM 1
  /ParseDSCComments true
  /ParseDSCCommentsForDocInfo true
  /PreserveCopyPage true
  /PreserveDICMYKValues true
  /PreserveEPSInfo true
  /PreserveFlatness false
  /PreserveHalftoneInfo false
  /PreserveOPIComments false
  /PreserveOverprintSettings true
  /StartPage 1
  /SubsetFonts true
  /TransferFunctionInfo /Apply
  /UCRandBGInfo /Preserve
  /UsePrologue false
  /ColorSettingsFile ()
  /AlwaysEmbed [ true
  ]
  /NeverEmbed [ true
  ]
  /AntiAliasColorImages false
  /CropColorImages false
  /ColorImageMinResolution 300
  /ColorImageMinResolutionPolicy /OK
  /DownsampleColorImages false
  /ColorImageDownsampleType /Bicubic
  /ColorImageResolution 350
  /ColorImageDepth -1
  /ColorImageMinDownsampleDepth 1
  /ColorImageDownsampleThreshold 1.50000
  /EncodeColorImages false
  /ColorImageFilter /FlateEncode
  /AutoFilterColorImages false
  /ColorImageAutoFilterStrategy /JPEG
  /ColorACSImageDict <<
    /QFactor 0.15
    /HSamples [1 1 1 1] /VSamples [1 1 1 1]
  >>
  /ColorImageDict <<
    /QFactor 0.15
    /HSamples [1 1 1 1] /VSamples [1 1 1 1]
  >>
  /JPEG2000ColorACSImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 30
  >>
  /JPEG2000ColorImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 30
  >>
  /AntiAliasGrayImages false
  /CropGrayImages false
  /GrayImageMinResolution 300
  /GrayImageMinResolutionPolicy /OK
  /DownsampleGrayImages false
  /GrayImageDownsampleType /Bicubic
  /GrayImageResolution 350
  /GrayImageDepth -1
  /GrayImageMinDownsampleDepth 2
  /GrayImageDownsampleThreshold 1.50000
  /EncodeGrayImages false
  /GrayImageFilter /FlateEncode
  /AutoFilterGrayImages false
  /GrayImageAutoFilterStrategy /JPEG
  /GrayACSImageDict <<
    /QFactor 0.15
    /HSamples [1 1 1 1] /VSamples [1 1 1 1]
  >>
  /GrayImageDict <<
    /QFactor 0.15
    /HSamples [1 1 1 1] /VSamples [1 1 1 1]
  >>
  /JPEG2000GrayACSImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 30
  >>
  /JPEG2000GrayImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 30
  >>
  /AntiAliasMonoImages false
  /CropMonoImages false
  /MonoImageMinResolution 1200
  /MonoImageMinResolutionPolicy /OK
  /DownsampleMonoImages false
  /MonoImageDownsampleType /Bicubic
  /MonoImageResolution 1200
  /MonoImageDepth -1
  /MonoImageDownsampleThreshold 1.50000
  /EncodeMonoImages false
  /MonoImageFilter /CCITTFaxEncode
  /MonoImageDict <<
    /K -1
  >>
  /AllowPSXObjects false
  /CheckCompliance [
    /None
  ]
  /PDFX1aCheck false
  /PDFX3Check false
  /PDFXCompliantPDFOnly false
  /PDFXNoTrimBoxError true
  /PDFXTrimBoxToMediaBoxOffset [
    0.00000
    0.00000
    0.00000
    0.00000
  ]
  /PDFXSetBleedBoxToMediaBox true
  /PDFXBleedBoxToTrimBoxOffset [
    0.00000
    0.00000
    0.00000
    0.00000
  ]
  /PDFXOutputIntentProfile (Japan Color 2001 Coated)
  /PDFXOutputConditionIdentifier (JC200103)
  /PDFXOutputCondition ()
  /PDFXRegistryName (http://www.color.org)
  /PDFXTrapped /False

  /CreateJDFFile false
  /Description <<
    /CHS <FEFF005b57fa4e8e201c006a00630073006a0072006a0079201d005d00204f7f75288fd94e9b8bbe5b9a521b5efa7684002000500044004600206587686353ef901a8fc7684c976262535370673a548c002000700072006f006f00660065007200208fdb884c9ad88d2891cf62535370300260a853ef4ee54f7f75280020004100630072006f0062006100740020548c002000410064006f00620065002000520065006100640065007200200035002e003000204ee553ca66f49ad87248672c676562535f00521b5efa768400200050004400460020658768633002>
  >>
  /Namespace [
    (Adobe)
    (Common)
    (1.0)
  ]
  /OtherNamespaces [
    <<
      /AsReaderSpreads false
      /CropImagesToFrames true
      /ErrorControl /WarnAndContinue
      /FlattenerIgnoreSpreadOverrides false
      /IncludeGuidesGrids false
      /IncludeNonPrinting false
      /IncludeSlug false
      /Namespace [
        (Adobe)
        (InDesign)
        (4.0)
      ]
      /OmitPlacedBitmaps false
      /OmitPlacedEPS false
      /OmitPlacedPDF false
      /SimulateOverprint /Legacy
    >>
    <<
      /AddBleedMarks true
      /AddColorBars true
      /AddCropMarks true
      /AddPageInfo true
      /AddRegMarks true
      /BleedOffset [
        0
        0
        0
        0
      ]
      /ConvertColors /NoConversion
      /DestinationProfileName (Japan Color 2001 Coated)
      /DestinationProfileSelector /UseName
      /Downsample16BitImages true
      /FlattenerPreset <<
        /PresetSelector /MediumResolution
      >>
      /FormElements false
      /GenerateStructure false
      /IncludeBookmarks false
      /IncludeHyperlinks false
      /IncludeInteractive false
      /IncludeLayers false
      /IncludeProfiles false
      /MarksOffset 0
      /MarksWeight 0.283460
      /MultimediaHandling /UseObjectSettings
      /Namespace [
        (Adobe)
        (CreativeSuite)
        (2.0)
      ]
      /PDFXOutputIntentProfileSelector /UseName
      /PageMarksFile /JapaneseWithCircle
      /PreserveEditing true
      /UntaggedCMYKHandling /LeaveUntagged
      /UntaggedRGBHandling /LeaveUntagged
      /UseDocumentBleed true
    >>
    <<
      /AllowImageBreaks true
      /AllowTableBreaks true
      /ExpandPage false
      /HonorBaseURL true
      /HonorRolloverEffect false
      /IgnoreHTMLPageBreaks false
      /IncludeHeaderFooter false
      /MarginOffset [
        0
        0
        0
        0
      ]
      /MetadataAuthor ()
      /MetadataKeywords ()
      /MetadataSubject ()
      /MetadataTitle ()
      /MetricPageSize [
        0
        0
      ]
      /MetricUnit /inch
      /MobileCompatible 0
      /Namespace [
        (Adobe)
        (GoLive)
        (8.0)
      ]
      /OpenZoomToHTMLFontSize false
      /PageOrientation /Portrait
      /RemoveBackground false
      /ShrinkContent true
      /TreatColorsAs /MainMonitorColors
      /UseEmbeddedProfiles false
      /UseHTMLTitleAsMetadata true
    >>
  ]
>> setdistillerparams
<<
  /HWResolution [3600 3600]
  /PageSize [612.000 792.000]
>> setpagedevice


